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Investigacion

Las plantas son organismos de versatilidad, complejidad y belleza fascinante que sustentan la vida
en nuestro planeta gracias a la fotosintesis. Su plasticidad y adaptabilidad a desafios ambientales,
como el estrés abidtico, se construyen y sostienen con la indispensable participacion de las redes
de regulacién de nutrientes fundamentales como los azucares (producto de la fotosintesis).
Resultados previos de nuestro grupo han demostrado que los azucares integran multiples seniales
internas y externas que activan mecanismos de reprogramacion molecular del desarrollo en
plantas vasculares modelo, resultando en una mejora en las respuestas al estrés abiodtico. Sin
embargo, aun es escaso el conocimiento de los mecanismos moleculares activados por los
azucares producto de las altas fuentes carbonadas (CO;) tanto en plantas no vasculares
(briofitas) como en vasculares no modelo (selaginellas y helechos), para poder regular el
crecimiento y adaptacion a las condiciones cambiantes cada vez mas extremas, derivadas del
cambio climatico.

El analisis de aspectos clave como lo es el papel que juegan las altas fuentes carbonadas en

su crecimiento, desarrollo y adaptabilidad de plantas mexicanas y plantas modelo adaptadas a
condiciones de estrés abidtico extremas, apoyandonos en herramientas poderosas como son las
“Omicas” e ingenieria genética, es fundamental para contribuir al entendimiento de las redes de
respuesta de las plantas ante desafios ambientales y para la adecuacion de cultivos de
importancia agrondémica sensibles y mejorar su resiliencia al estrés, coadyuvando su adaptacion
con el uso de EMs ("Efective Microbes"). Las "Omicas" de estas especies vegetales constituyen un
campo virgen con un enorme potencial cientifico y biotecnolégico como fuentes génicas,
péptidos y metabolitos para la adaptaciéon al cambio climatico y de nuevos antimicrobianos.
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